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RESUMEN:

La creacion de colecciones de plantas “in vivo” es una de las estrategias mas extendidas
para la preservacion de los recursos fitogenéticos “ex situ”, ya que permite ademas de la
caracterizacion molecular, fenotipica y agrondmica, el seguimiento evolutivo de los
individuos en cuestion. Actualmente se han desarrollado diversas colecciones o
germoplasmas de Vitis en todo el mundo que han generado una gran cantidad de datos. La
utilizacion eficiente de esta informacién se canaliza en la creacién de Bases de Datos
ampelograficas y/o de SSR o Microsatélites (técnica molecular mas ampliamente utilizada)
de uso habitual para cientificos, expertos del sector y publico interesado. El Grupo de
Investigacién en Tecnologia Enoldgica (TECNENOL) esta desarrollando una Base de Datos de
SSR para Vitis, propia que en breve (2016) se presentard para su utilizacién universal.
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1. Introduccion

La biodiversidad de Vitis vinifera L. se estima en unas 5000 variedades (This y
col. 2006). Esta seria una de las estimaciones mas fiables realizada a partir de datos
procedentes del estudio directo del genoma, es decir, de la utilizacion de Marcadores
Moleculares. La actual erosion genética de esta especie tiene diferentes origenes, pero
el denominador comun de todos ellos, es el intento desmesurado por parte del
hombre, de controlar la naturaleza y sacar el maximo provecho de ella. Esta actitud le
ha conducido inexorablemente a alterar el equilibrio natural del ecosistema en este
caso, viticola (introduccién de especies invasoras, como la filoxera; cambio en el
encepamiento, como la introduccion de variedades francesas....), y este cambio, ha
causado la acusada pérdida de diversidad de la vid (Schneider and Raimondi, 2014). Ante
esta problematica y en estos ultimos tiempos, se ha reaccionado favoreciendo la
recuperacion de variedades locales o minoritarias. Pero ademas, esta estrategia pasa
por la caracterizacion y conservacion de las mismas en colecciones de plantas (“in
vivo”). Tanto a nivel europeo como espanol, podemos hablar de diversas colecciones
de vides (Figura 1). Las colecciones ampelograficas son la solucion mas extendida
mundialmente, ya que permiten estudiar al individuo, a nivel molecular (genoma),
ampelografico, caracterizarlo agrondmicamente, ver su adaptacion y su evolucion...,
pero no debemos olvidar otras estrategias que aunque menos usadas, también tienen
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su importancia, como puede ser la crioconservacion o la conservacion “in vitro”
(Schneider and Raimondi, 2014).
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Figura 1: Relacion de colecciones “in vivo” de vides europeas y espafiolas (Félix Cabello Sdenz de Santamaria: Recursos
fitogenéticos para la alimentacion y la agricultura. Santander.(2008))

Para optimizar y canalizar toda la informacion generada a partir del uso de
estas estrategias de conservacion, se han creado diferentes Bases de Datos, de las
cuales la mas importante es el VIVC (Vitis International Variety Catalogue) (Malil,
2015). Se trata de una Base de Datos que en sus inicios era ampelografica (con mas de
19.000 accesiones) y que, hace unos pocos afios se ha incorporado en paralelo una
Base de Datos Molecular (que actualmente esta en construccion y que pretende
incorporar mas de 1500 perfiles gendmicos basados en la técnica de los SSR (Simple
Secuence Repeats) o Microsatélites). En esta Base de Datos participan 130
instituciones de 45 paises. A parte de ella, existen actualmente otras Bases de Datos
menores (Ampelograficas y/o de SSR), que visualizan informacion sobre variedades
locales, por lo tanto, mas especificas de una zona en concreto (Figura 2).
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Figura 2: Pagina principal de la Base de Datos VIVC. Relacién de otras Bases de Datos mundiales (“Important Links” (VIVC)).
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Nuestro objetivo es generar una Base de Datos de perfiles gendmicos
obtenidos mediante la técnica mas utilizada actualmente para caracterizar el género
Vitis, se trata de los SSR o Microsatélites. Esta Base de Datos estaria especializada en
variedades procedentes de las Islas Baleares, de las Islas Canarias, de Cataluiia y de
Italia.

2. Material y métodos

Se han analizado 1022 accesiones del género Vitis (variedades de vinifera, variedades e
hibridos de especies americanas (patrones de vid e Hibridos Productores Directos) y
variedades asiaticas) procedentes de 24 paises. Se recogieron hojas o sarmientos y se
almacenaron inmediatamente a -202C. Se extrajo el ADN de acuerdo con uno de los dos
métodos propios del Grupo de Investigacion TECNENOL (Marsal y col. 2011 y 2013). Estos
individuos se genotiparon con 20 marcadores SSR o Microsatélites. Las amplificaciones de
microsatélites se realizaron por medio del analisis de la reaccién en cadena de la polimerasa
(PCR). Los productos de amplificacién se separaron por electroforesis capilar mediante un
secuenciador ABI PRISM 3730® Genetic Analyzer (Applied Biosystems, Foster City, CA). Los
fragmentos amplificados fueron medidos mediante Pick Scanner software (Applied
Biosystems, Nueva Jersey, EEUU). Cada cultivar se analizd dos veces para evitar posibles
errores.

3. Resultados

A partir de mas de un millar de entradas o accesiones pertenecientes tanto a vides
europeas, americanas y asiaticas procedentes de 24 paises (Figura 3), se han generado unos
700 perfiles gendmicos.
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Figura 3: Accesiones agrupadas por paises de la Base de Datos de TECNENOL (URV).
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La principal contribucion a esta Base de Datos corresponde a Espana con un 75%
aproximadamente de las accesiones, seguida de Italia con casi un 8% de las entradas. Por
Comunidades Autdnomas (CCAA), serian las Islas Canarias las que han aportado mas entradas
(un 56% aproximadamente), seguida de Catalufia (con 22% aproximadamente), y de las Islas
Baleares (con un 15%). El 7% restante procede del resto de CCAA (Figura 4).
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Figura 4: entradas agrupadas por CCAA espafiolas de la Base de Datos de TECNENOL (URV).

Esta Base de Datos se presentara a la comunidad cientifica y al sector vitivinicola el
proximo ano 2016. Ademas se confeccionara una pagina web adaptada a las necesidades de
consulta de sus perfiles gendmicos y que contendra informacidn adicional de interés general,
esta se estrenara el mismo dia de |la presentacion de |la Base de Datos.
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